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Introducéo: A existéncia de diferentes fatores modificadores no estabelecimento e progresséo de infec¢des
respiratérias graves e quadros septicémicos em pacientes atendidos em unidades de terapia intensiva faz
com que a utilizacdo e validacdo de ferramentas capazes de auxiliar na determinacdo de padrbes de
comportamento dessas enfermidades sejam bastante Uteis para sua melhor compreensdo e prevencao.
Esses sistemas bioldgicos apresentam semelhancas significativas com as redes sociais complexas, tanto na
sua estrutura como nos diferentes elementos capazes de modificar o comportamento da rede frente a uma
determinada caracteristica. Objetivos: Assim, o presente estudo tem por objetivo analisar o processo de
disseminacao e evolugédo de doencas respiratorias graves e infec¢des septicémicas em pacientes mantidos
em tratamento em unidades de terapia intensiva através de uso de redes sociais associados a fatores
ativadores da propagacdo entre os individuos desta rede. Para esses modelos, a confianca entre os
individuos se torna um fator responsavel para pré-disposicdo da disseminacdo de certas doencas, bem
como, o papel de atuacdo destes individuos, como por exemplo, profissionais da saude. Métodos:
Inicialmente, esse estudo de caso toma como base a epidemiologia de infeccBes respiratdrias graves e
infeccdes septicémicas de 200 pacientes atendidos em uma UTI de referéncia regional no municipio de
Aragatuba, Estado de S&o Paulo. Estes pacientes foram observados, acompanhados e dados referentes ao
tempo de internagdo, histérico médico, uso de medicacéo, resultado do tratamento instituido e amostras
clinicas de secrecdo respiratoria, saliva, biofiime bucal, sangue e urina (esses dois Ultimos para os
pacientes que desenvolveram infeccBes generalizadas), foram coletados. Os espécimes clinicos foram
submetidos a avaliagdo microbiolégica através de cultura e deteccdo molecular (DNA) dos principais
microrganismos envolvidos com esses quadros infecciosos. Para testar a possibilidade de contaminagéo
ambiental, a localizacdo de cada paciente na UTI e o tempo de permanéncia, foram avaliados, bem como, a
existéncia de variabilidade genética entre as amostras microbianas envolvidas nos quadros respiratorios.
Resultados: Como resultados, tem-se a modelagem e simulagcdo de cenarios através do uso de redes
sociais complexas. Desta forma, foi possivel avaliar a disseminagdo de doencas entre pacientes, tendo
como fator de propagacao a confianca entre profissionais da saude.

6° Congresso de Extensio Universitaria da Unesp, 2011. Aguas de Lind6ia, SP. Anais eletrénico... PROEX/UNESP. ISSN n° 2176-9761.
p.0854



